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= EVOLUCION DE LA RAZA, ESCALA ICO Y CONSANGUINIDAD
~1 = SINBAD
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> NUEVOS SERVICIOS (FACILIDAD PARTO MATERNA, METANO, TEST
GENETICOS)




EVOLUCION DE LA RAZA, ESCALA ICO Y CONSANGUINIDAD
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PRODUCTIVIDAD

Progreso genético y Fenotipico
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Progreso fenotipico (azul) y genético (naranja) en primera lactacién por afio de nacimiento de las
vacas en control lechero oficial en Espafa

SGMPG 15/11/2023
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Longevidad Productiva

Vacas de Baja y Lactaciones por afio de baja
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Longevidad Productiva
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Produccion por dia de vida
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Produccidn Vital
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Produccidn Vitalicia media
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FERTILIDAD

CUBRICIONES POR PARTO
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Inseminaciones necesarias para prefar una vaca
(naranja) y una novilla (azul) por afio
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Tendencia genética del caracter Dias Abiertos
en la poblacién frisona espafiola
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SALUD Y BIENESTAR
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Tendencia genética Recuento Celular y Salud podal en la poblacién frisona
espafola
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Incorporacion de informacion
para la mejora de
la Salud y el Bienestar Animal
en el sector bovino lechero espafol

T
ol

Organismos respansahles ﬁel contenida: Miembros del g aa operativo GO_ISAB.
Autoridad de gestion rga aplicacién de la ayuda R y nacional correspondiente:
Direccion G:ﬁmld L noa ral, Innovacion vFarmac\d Ag oalimentaria (DGDRIFA).
Actuacién cofinanciada uor o FEADER 80 % y el MAPA 20 %. Subvencion total: 348.843,60€

SGMPG 15/11/2023
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VALIDACION GENOMICA CON DATOS REALES DE CONAERE

VACAS ENIAVIre ™

4247 novillas y terneras genotipadas en 2016 que fueron calificadas y entraron en
control lechero

PROD. % VACAS

ICZg 1E6N F?Ie;.L PARTOS [I; IIXI)RII)A VITALICIA  VIVAS
CORREGIDA HOY ...,
<2000 76,6 2,7 31,3 27.052 17%
2000-2500| 79,7 2,7 32,6 28.435 15%
2500-3000| 80,6 2,9 34,6 33.442 21%
3000-3500| 31,5 3,0 36,2 36.642 26%
3500 - 4000, 31,8 3,1 37,6 38.883 31%
>4000 82,5 3,3 38,2 44.039 51%

Jornada AFNA 30 de marzo de 2023



CAMBIO ESCALA ICO

Tendencias Genéticas de la Raza Frisona en Espafa en los
ultimos 30 Anhos

—ICO —kl —kg —kp —IGT —ICU —IPP —DA —LON —RCS

CSTJULIO 2023




"’L/ J"’" CAMBIO ESCALA 1CO

~ =» Actualizar la base de referencia del ICO utilizando la misma que para los caracteres
que lo componen; es decir, la media de las vacas evaluadas y nacidas 10 anos antes.
Por tanto, en el caso de Junio de 2023 la base de referencia sera la media de las
vacas evaluadas nacidas en 2013.

» A esta base de referencia se le asignara el valor 1000.

= Ajustar la desviacion del ICO al igual que se aplica para los caracteres de tipo y
funcionales; es decir, la desviacion del Catalogo oficial de toros probados de las
evaluaciones nacionales de CONAFE.

* Ala desviacion del catalogo de toros se le asignara valor 100.

= Con este cambio se pretende facilitar la interpretacién del indice, ya que:

» Los valores del ICO estaran referenciados a la misma base que los caracteres.

« Sera mas sencillo tener referencias estables a lo largo del tiempo para poder situar
a los animales en funcion de su nivel genético.

« Con esta nueva escala se asemeja a la desviacion del IMET e Y, por tanto, un
punto de ICO aproximadamente representa 1€ de Rentabilidad por vaca y ano.

= Junta de Gobierno del 17 de Febrero de 2023, se procedera a cambiar la escala del
ICQ a partir de la evaluacién genética de Junio 2023. csT




CAMBIO ESCALA ICO

Tendencia Genética ICO y Referencias
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Efecto de la consanguinidad en la produccidn vitalicia y su relacion con el ICO

=>» Analisis con las hembras registradas entre 2013 y 2016

Densidad

nnnnnn

=» Resultados

Efecto en la Graficas de los efectos parciales
produccion
Vitalicia

108 KL | =l
(106 : 110)
Consanguinid -235 KL Ty -
ad (-283 : -187) :

REUNION ANEMBE
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SOLUCIONES INNOVADORAS 360 PARA LA SOSTENIBILIDAD DE UN NUEVO SISTEMA DE PRODUCCION DE LECHE EN GRANJAS
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cedel
ecuperacion de la UE (Fondos Next Generation) i

P

'
1 = Fase 1. Justificada y resuelta al 100%, el 10/7/2023. Se han entregado las
subsanaciones el 17/10/2023. Mucho retraso en la seleccién de ganaderias.

=» Fase 2.

ACTIVIDAD PERIODO 2  DESCRIPCION

Actividad 2.R1 Reuniones de Coordinacién FASE 2

Actividad 2.R2. Acceso a la informacién de robot.

Actividad 4.R4 Recogida de datos de cojeras en ganaderias con Robot FASE 2

Actividad 7.R4 Recogida de datos de diagnosticos de mamitis en ganaderias con Robot FASE 2
Actividad 3.R5 Probar la aplicacion y comprobar los resultados con los técnicos y los ganaderos
Actividad 2.R7 Genotipado FASE 2 (4.000 hembras)

Actividad 4.R7 Andlisis genéticos (INIA)

Actividad 1.RD2 Presentacién de la evolucién del proyecto

= Conexion Lely Horizon con base de datos: Lista de ganaderias y procedimiento.

COMISION TECNICA NOVIEMBRE 2023
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Organisma responsabic el contenido: CONAFE
La Direcclén General de Desarrollo acién y Formacion Agroalimentaria (DGDRIFA)
como autoridad de gesti de la aplicacion de la ayuda FEADER
Montantz tatal da la ayuda: 249,51 ncionada al 100 % con fandos procedentes det
Instrumento de Rec la UE (Fondos Next Generation)

= Fase 1 Justificada y resuelta al 100% A

Doh ACTIVIDADES de EJECUCION MIEMBROS PARTICIPANTE
- Subsanaciones enviadas 5 I .
, Organiza una reunién de
1 11 seguimiento y presenta la situacion
(Camblos en pUbIICIdad SObre tOdO) actual proyecto. ASCOL, FEFRICALE,
Reuniénes de ABEREKIN, Xenética Fontao , INIA e
9 Fase 2 RL | Actividad 2.R1 |0 o on Fase 2 |NEIKER presentardn la evolucién de sus

actividades dentro del proyecto. En
caso de ser necesario se realizaran las

e DatOS 36 RObOt 21 60 Vacas modificaciones oportunas a fin de
alcanzar los objetivos propuestos.
= 9 completos

CONAFE y NEIKER instalaran los
equipos y extraeran la informaciéon

R4 | Actividad 3.R4 |Recogida de datos

u 11 en proceso de metano Fase 2 correspondiente
Validacion y analisis El miembro subcontratado INIA
e MueStl’aS 3780 R5 Actividad 1.R5 |de los datos procesaran y validaran los datos
recogidos

= Recibidas 700 recogidos

Actividad 2.R6 |1OmMa de muestras
biolégicas Fase 2

CONAFE recogera las muestras
biolégicas de las ganaderias en las que
se instalan los equipos
XENETICA FONTAO extraera el ADN de
las muestras obtenidas para su

R6 posterior genotipado y creaciéon del
Actividad 5.R6 |Genotipado Fase 2 banco d_e AD,N para futuros analisis y
genotipara las muestras de ADN
extraido de los animales muestreados
en las ganaderias colaboradoras
usando los chips de CONAFE
CONAFE, ASCOL y FEFRICALE
Presentacion de la colaborardn en la presentacién los
RD2 Actividad evolucién del resultados preliminares del proyecto a
1.RD2 través de sus webs, charlas, reuniones
proyecto y asambleas de sus socios ganaderos
de vacuno de leche.

COMISION TECNICA NOVIEMBRE 2023
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de Desarrollo Rural

Unién Europea

Fondo Europeo Agricola
de Desarrollo Rural

Europa invierte en la zonas rurales 2014-2020

QOrganismo responsable del contenido: CONAFE. La Direccion General de Desarrollo Rural, Innovacion y Formacion Agroalimentaria (DGDRIFA) como auteridad de gestion encargada de la aplicacion de la ayuda FEADER.
Coste total del proyecto: 251.506,69 €. Subvencionada al 100 % con fondos procedentes del Instrumento de Recuperacion de la UE (Fondos Next Generation)

Mediciéon de emisiones de metano individual en granja hacia una descarbonizacién del
vacuno de leche espainol en 2050

mnafewos

iembros del Grupo O emhvo QOrganismos colaboradoeres QOrganismos subcommtadus
PR o lNlA NEIKER
i 4 .
E{.:OQ £ E@ £\ - R xinmumun
g = cberek in

Actuacion financiada por la Unién Europea

Europa invierte en las zonas rurales

* ,
* 4 * INVERSION:

Unién Europea Total 251.506,69 €

P BT R Financiacion UE 100 %
de Desarrollo Rural
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OBJETIVOS Y RESULTADOS ESPERADOS

Objetivo general

Evaluar y mejorar la susceptibilidad, resistencia y
tolerancia a la Paratuberculosis en base a Ia
seleccion genomica contribuyendo a la salud y
productividad del ganado vacuno de leche y carne

Objetivo especifico 1:

Objetivo especifico 2:

Prueba de concepto de la evaluacion y categorizacion
con respecto a susceptibilidad, tolerancia y resistencia a
Paratuberculosis, aplicada a la poblacién genotipada de
la raza Frisona en Espafa y trasferencia de la
herramienta a CONAFE

Mejorar la habilidad predictiva de la herramienta
mediante la ampliacién de la poblacién de Referencia en
Frisona y la inclusion de fenotipos de otras razas para
habilitar la categorizacidén de otras poblaciones.

COMISION TECNICA NOVIEMBRE 2023



EHE

=» Se envid un correo resumen con los comentarios

=>» Se adjunta la presentacion recibida

= Propuesta para intentar identificar marcadores asociados con inmunidad

» Seleccionar una granja de cada asociacion
= Qué tenga la mayoria de vacas genotipadas
= Que haya tenidos casos de EHE
» Sacar el censo anterior a la aparicion de la enfermedad
= Codigos
o 0 Sin sintomas
o 1 Signos Leves (fiebre un dia, ....)
o 2 Sintomas graves pero se recupera
o 3 Sintomas graves con secuelas (incluido sacrificio)
o 4 Muerte
» Informacion Adicional
o Pruebas seroldgicas
o Control lechero

CST NOVIEMBRE 2023
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Facilidad de Parto Materna

=>» Ya teniamos pruebas tradicionales de Facilidad de
Parto Materna (Habilidad de la vaca para parir)

=» Hasta ahora no se publicaban resultados de
valoraciones genomicas de Facilidad de Parto
Materna porque no era posible cumplir los
requerimientos de calidad de Interbull para aceptar las
pruebas, que dependen de las validaciones

comentadas previamente.

= Con los cambios comentados si que se alcanzan
estos requerimientos y se han comenzado a usar

como el resto de caracteres.

= Queda pendiente incorporar esta informacion en los

distintos informes y listados

B Consulta de animales - ESPH1505262892
Nomero de Registro [ESPH 1505262892 | Nombre [PH RAISA 50 RED ET Sexo  Hembra
Datos Generales  Genealogia  Transferencias  Leche  Cubriciones Calficaciones  Filacion Genotipos  Descend!
Indices Genéticos Otros datos Eventos Premios/Mértos Enfemedades Servicios Recesivos |
I V.G. Tipa - Fiablidad: 75% (ESP2306) 2
1c0 [+1353] PERC. (99 | EVALUACION GENOMICA P Rl B R = e ‘
V.G, Produccion - Fisbiidad: 76% (ESP2306) ? E i
800 o 00 | | |
, x
= =
'
——— |
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i = : — 2
I __
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&0 S0 100 a .4 _
e —— !
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V.G, Dias Abiettos - Fiabilidad: B07. (ESP2306) ]
o %0 10 110 12 L]
pma | e— pE— =
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PRIMERAS EVALUACIONES DE METANO DEL MUNDO BASADAS EN
DATOS DIRECTOS

=» Evaluaciones genomicas de emisiones de metano basadas en datos directos
recogidos en granja.

; Oim
‘!‘l
; wé‘ GOBIERNO MINISTERIO )Q’
73 DEESPANA  DEAGRICULTURA, PESCA

Y ALIMENTACION PNDR
= Programa Nociona!
e
e
6n de emisi de individual en granja

ia una descarbonizacion del vacuno de leche espariol en 2050

Primera evaluacién genética para reducir
las emisiones de metano en vacuno lechero

El trabajo coordinado por investigadores del INIA es el primero a nivel mundial
d i i de

Europa invierte en las zonas rurales

INVERSION:

Unién Europea Total 250.516,69 £
Fondo Europeo Agricol Financiacion UE 100 %

SGMPG 15/11/2023
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Number of cows

BAUS
BCAN
OCHE
oDEU
BDNK
BESP

BUSA

MY FY PY LY SCC
576 576 576 576 ]

1,786
189
1,796
2,034
2,423
6,773

1,780
188
1,795
2,020
2218
6,755

COLABORACION a nivel Nacional e Internacional

1,780
188
1,796
2,020
2218
6,755

186 1,789

188 95
1,796 1,796

809 721
2,073 1,459
5.846 5.867

-

Resilient Dairy

GENOME PROJECT
MUN BHB MIR DMI BW  BCS
0 0 226 576 576 494
197 1,621 1,615 1,810 1,574 1,029
95 0 91 206 206 72
1,796 0 0 1.810 1.816 0
0 0 220 823 822 809
70 617 659 645 450 0
5,995 0 204 6817 6.806 6075

BAIRY 1_HOI'.I CBJETIVGC DEL PROYE.C..T:O.::.

BUSCAMOS GRANJAS
COLABORADORAS

Tu colaboracién es importante y te facilitaremos un.
informe ticni &mica y de sostenibilidad de la
situacién de la granja. Ademas recibirds otras
cnmf!rudcinnu.
iTe lo contamos!

Holanda e Italia acaban de comenzar proyectos

similares a NEOWAS

I, 25
o MR el &



Recogida de datos en granja

N2 vacas Datos

explotacio
nes

3.359
(2672 Genotipos)




EVALUACION DE METANO

= 344602 Animales Evaluados (117.730 con genotipo)

= 2904 con datos (1756 genotipadas), 10906 datos, cada dato es la media semanal de
registros realizados durante los ordenos

100

Media de las vacas nacidas hace
10 afios

70 130

+300 ppm -300 ppm

___/DE-SU BKM MCCUTCHEN 1174 ET -
| \FARNEAR-BH 1ST GRADE ET

BACON-HILL PETY MODESTY ET

RIVER-BRIDGE CO-OP TROY ET
VH FIERY

MARBRI FACEBOOK ET




EVALUACIONES GENOMICAS DE METANO

Solo se publican valoraciones de Metano
de animales de los que disponemos de su

genotipo para relacionarlo con los
genotipos de los animales con datos
Concentra - - -

161.941 vacas
cion (ppm) | 0.11 | 0.04 0.37 0.09 0.23

Produccio - - = a
; . 66 % Ealtacones
n (g/d) 0.03 0.05 0.44 0.20 0.66 F .}c L)tU‘l\_l_i‘;Lr

<

Evaluaciones Genéticas Nacionales Pruebas Combinadas CONAFE-MACE Buscador Toros Listados

Respuesta esperada incluyendo IMS y CH4 Catalogo 1000 Mejores Novillas Genémicas por ICO Octubre 2023

- Aiio Fish. | KO- % Kg. % Kg.
e Mt Momike nac. GICO proy Leche | Grasa | Grasa | Prot. | Prot.

ICAP

280 -I -I .4 9.9 _0.4 0.6 ES091113393976 | FONTELAS CAPTAIN 1063 ET z i

_4.9 ppm 703 E30609053?3175 [5EL 208 GEVSER COSMYCA 2021 (1271 | 76 769 0‘39 57| 016 42075023 |173(1,13|128 | 50 |133 | 60 | 119 | 48 | 104 | 32 | 115 | 84 | 101 [ 120 | 291
kg kg kg d kg 8 ES011113951807 | ROCHA 1807 ET 2022 (1339 | 76 | 1236| 051 99| 017 58|-058|046 |187(1.38|121 | 48 | 137 60 | 113 | 50 | 109 | 27 | 112 | 84 [ 118 | 120 Sgdl
501 | ES050109280021 | LA PORTAADOSE 1006 2023 (1276 | 74 | 1363 | 002 51| 0.05| 550|003 [136 |133(1.21 /113 |47 135 |57 |121|47 |111 |27 |99 [ 83 | M9 [ 119 | 316
208 | ES041113951811 | ROCHAFREESTYLE 1811 2022 (1293 | 76 462 | 052 69| 0,30 45|0,86 [1,13 |235[2.21|115 | 50 [135 | 60 |121| 50 | 120 | 27 | 110 | 85 | 103 | 118 316|

33 | ES021113951820 | ROCHA 1820 ET 2022|1318 | 74 | 1091 | 040 82| 0.19 56|-0,45|154 [188)|175|120 | 48 | 134 58 |106| 48 | 112 | 27 | 114 | B3 [ 119 | 117 | 366
5 9 6 €/vch/q ﬁo 974 | ES050109141909 | CERROMINGO WOODY 477 2021|1265 | 76 949 | 013 46| 0.08 339|059 [092 [152(1.35|131 | 48 | 137 58 |106| 50 | 103 | 33 |112[ 85 | 92 | 117 | 269 |

¢ 574 | ES020905538594 | SURI TESALINA AMUSE 2200 2022 (1274 | 76 | 1342| 021 71)-004| 39/-038 162 [131[1.16| 113 | 48 134 | 60 |107| 48 | 107 | 28 | 112| 84 | 105 [ 116 | 310
583 | ES031114270601 | LSCG 188 SUNRISE BAS 2023 (1274 | 74 | 1417 | 0.04 461-0.01| 45|-1,00(0.81 [199(1.44 | 117 | 47 [134 | 57 | 110 | 47 | 111 | 26 |116| 84 | 114 | 115 312|

986 | ES011113715165 | RUZO SPORTING 352 2022 (12684 | 78 | 1327 | 001 46| 0.04 47|-0,29|2.00 |156(158| 115 | 52 | 121 61 | 118 | 52 | 100 | 33 | 113 | 86 | 113 | 115 | 285
292 | ES020905538583 | BURI NEDAAMUSE 8378 2022|1287 | 70 900| 048 82| 018 458|006 [170 |143(1.33|123 | 43 [128 | 53 | 101 | 42 | 101 | 24 | 117 | 81 | 100 [ 115 312|

365 | ES030905333169 | G52 204 GEYSER COSTUME 2021(1283 | 74 | 1030| 017 55)| 0,16 50|-1,05/050 [1,73[1,07 120 | 48 | 132 | 58 |124| 48 | 114 | 32 |[106( 84 | 95 [ 114 | 313
388 | ES040605416844 | SICO 4822 CAMARD 2022|1282 | 78 | 1281| 019 66| 0,13 56|-0,95|037 |[183(1.16| 116 | 52 | 135 61 | 107 | 52 | 100 | 29 | 103 | 86 | 108 | 113 327|

532 | ES050905482232 | GENER BUFES GINGER 2314 2023|1275 | 78 | 1283 | 033 82| 0.07 490,49 | 087 [112(091| 117 | 52 | 130 61 | 111 |52 | 115 | 31 | 106 86 | 112 | 113 | 321
142 | ES041110628102 | GRILLE CARZ CAAMI 1806 FIV ET 2022 (1300 | 78 | 1796 | -0.02 62)|-0.03| 54|-153|151 |189(159(123 | 52 129 | 61 |106| 50 | 117 | 29 |105| 86 | 93 [ 113 338|

917 | ES080905110485 | SENER BIUFFY GINGER 2151 2021|1266 | 76 905| 016 49) 015| 45/0,83 /201 |188(1,51/108 | 50 |132 | 60 | 112 |50 | 112 | 81 | 116 | 85 | 124 [ 113 | 310
573 | ES020905382704 | FAGEDA GRETA GANGWAY 2022 (1274 | 78 797 | 034 64(022| 49|-045|1.86 [1,31]|1.36| 116 | 52 |134 | 61 |109| 50 | 107 | 28 |107| 86 [ 123 | 113 513|

844 | ES081113519664 | MOURISCADE BRAVE CAUTIVAET 2021|1267 | 78 734 | 043 70| 029 54|-0,55|072 |129(091| 117 | 53 | 132 63 | 113 | 53 | 108 | 29 | 99 | 86 | 102 | 113 | 307
842 | ES031113819175 | ABONXO PORSCHE DIXIAET 2022 (1267 | 78 | 1131| 029 71)-0.02| 34|-018|125 |184(1.63|119 | 53 |[133 | 63 |107| 53 | 100 | 30 |103[ 87 | 94 [ 112 284|

723 | ES031113411455 | SRILLE GENIUS 1714 FIV ET 2021 (1270 | 74 | 1972| -O.11 58)|-0.06| 56|-0,72|089 [154(122 /116 | 47 126 |57 | 99 |46 | 115 | 31 |109| 63 | 104 | 112 | 318
743 | ESO71113519663 | MOURISCADE MOONRISE AUGUSTAET | 2021 | 1270 | 76 348| 063 75) 030 41|-1,20/028 |107(055]124 | 48 |[134 | 58 [122| 48 | 114 | 26 | 110 | 84 | 103 | 112 306|

611 | ES03090557 1103 | ARAE-2883-2408-GLADIUS 2022|1273 | 78 | 1465| 010 64| 012 60|-0,50|1,29 |[1,15(1.03| 120 | 50 | 124 60 |105| 52 | 102 | 28 | 104 | 85 | 104 | 112 | 310
924 | ES080605452455 | SIERRA NEREA PARFECT 2022|1268 | 70 914| 038 73) 0.08| 38|027 [204 |191(202 112 | 44 127 | 54 |109| 46 | 101 | 28 | 106 &1 | 111 [ 112 290|

989 | ESO70905505281 | MURUCUC SALLIKI ROL 2021 (1264 | 76 | 1245| 003 48| 0,06| 47|-143| 006 |167(085]121 | 48 |135 | 58 | 114 | 48 | 104 | 30 |109| 84 | 93 [ 112 | 294

967 | ES041110626099 | GRILLE PARFECT ROX 1983 ET 2022 (1266 | T8 851 032 64| 020] 48|-0,54[1,05 [184]149[100 | 48 [124 |60 12452 | 106 |26 |111|84 | 113 | 112 | 301

12345678910,

Requisitos de Publicacion

oo 0’INIA
DE AGRICULTURA PESCA 3 N

¥ ALIMENTACH




TEST GENETICOS

=>» Los detalles se publicaran en los proximos 3 numeros de
Frisona Espafola

« Enfermedades recesivas

« Crecimiento y el musculo & cru
* Leche
« Cuernos

[ ]
Pe I O y COIO r DOCUMENTACION, CARACTERIZACION Y
° Fe rt| | |dad ANALISIS DE TEST GENETICOS
INCLUIDOS EN EL CHIP DE GENOTIPADO
DE VACUNO EUROGMD

=>» Posibilidad de ofrecer el servicio de genotipado y
determinacién de test genéticos por 30€ por muestra

TRABAJO DE FIN DE GRADO EN GENETICA

Clara Caja Fernandez

|
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TEST GENETICOS

MC1RD 1 MC1RD Color negro dominante

COPA COPA Color rojo dominante

Silver PMEL17 Color de pelaje blanco en la raza Charolais
Crecimiento y Carne

Calpaina 1 CAPN1 Marcador asociado con mayor terneza de la carne

MSTN E226X MSTN Marcador asociado con la sobremusculatura en el

ganado.

MSTN F94L MSTN Marcador asociado con la sobremusculatura en el ganado.
MSTN L64P MSTN Marcador asociado con la sobremusculatura en el ganado.

MSTN nt821 MSTN Marcador asociado con la sobremusculatura en el ganado.

MSTN Q204X MSTN Marcador asociado con la sobremusculatura en el
ganado.

MSTN S105C MSTN Marcador asociado con la sobremusculatura en el
ganado.

MSTN 182 MSTN Marcador asociado con la sobremusculatura en el ganado.
IGF2 IGF2 Se asocia con crecimiento

Leptina 1 Lep Se encarga de la regulacion del apetito, el equilibrio
energético, la fertilidad y las funciones inmunoldgicas

Sindrome de Turner CHX Monsomia cromosoma X

Sindrome de Swyer CHX Cariotipo XY pero fenotipicamente hembras
Infertilidad Macho

TMEM95 TMEMO95 Subfertilidad masculina

Adenylate kinase 9 AK9 Subfertilidad masculina

Alfa caseina Sla CSN1S1 Marcador con influencia en la calidad de la leche
Alfa caseina S2 CSN1S2 Marcador con influencia en la calidad de la leche
Beta caseina 1 CSN2 Marcador con influencia en la calidad de la leche
Kappa caseina tipo 1 CSN3

GHR 1 GHR Se asocia con una mayor produccion de leche

GHR 2 GHR Se asocia con una mayor produccion de leche

Beta lactoglobulina 1 LBG Mayor proteina presente en el suero de la leche
DGAT 1 DGAT

SCD SCD Marcador asociado con el porcentaje de acidos grasos monoinsaturados.

Grasa Amarilla BCO2

SITCK SITCK Pelo liso v corto

Aracnomelia SUOX Enfermedad de herencia mendeliana. Se caracteriza por anomalias esquelética. Los terneros afectados suelen nacer
sin vida.

Ataxia KIF1C Enfermedad de herencia mendeliana. Se caracteriza por una deficiencia congénita de mielina que deriva en una incapacidad
para levantarse y temblor muscular severo.

BH2 TUBD1 Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos espontaneos en la raza parda

BLAD CD18 o IGTB2 Enfermedad de herencia mendeliana, se caracteriza por una deficiencia de adhesion de los leucocitos lo que implica
mayor dificultad para combatir las infecciones.

BLIND RP1 Enfermedad de herencia mendeliana que conlleva a una pérdida de vision.

Brachyspina FANCI Enfermedad de herencia mendeliana que colleva a una reduccién de peso, retraso del crecimiento y malformaciones
vertebrales.

CDH APOB Deficiencia de colesterol

Citrulinemia ASS Enfermedad de herencia mendeliana, se debe a la deficiencia de la enzima ASS, provoca una acumulacién de amoniaco
en el cuerpo que conlleva a una intoxicacion.

CVM SLC3A3 Enfermedad de herencia mendeliana. Malformacion vertebral compleja
Deficienci FXI 1 F11 Enfermedad de herencia mendeliana que causa un tratorno hemorragico
DUMPS UMPS Enfermedad hereditaria que presenta un déficit de UMPS log que provoca una tasa de concepcién reducida.

Enanismo proporcional con lesiones inflamatorias. RNF11 Enfermedad de herencia mendeliana que se caracteriza por una inflamacion
grave en los 6 meses de nacimiento.

Enfermedad de McArdle PYGM Enfermedad de herencia mendeliana, se caracteriza por una deficiencia de PYGM que resulta en una
intolerancia al ejercicio.

Enfermedad de Weaver PNPLA8 Enfermedad caracterizada por debilidad de las extremidades traseras

HH1 APAF1 Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos esponténeos
HH2 IGFT80 Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos espontaneos
HH3 SMC2 Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos espontaneos
HH4 GART Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos espontaneos
HH5 TFB1M Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos espontaneos
HH6 SDE2 Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos espontdneos
HH7 CENPU Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos esponténeos
HJ1 CWC15 Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos esponténeos
MH1 PFAS Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos espontaneos
MH2 SLC37A2 Haplotipo de deficiencia homocigotica, conlleva a una tasa de concepcion reducida y abortos esponténeos
MULEFOOT 1 LRP4 Enfermedad de herencia mendeliana que se acarcterza por la sindactilia, es decir dedos de los pies unidos.
CONDROPLASIA O DWARFISM 1 EVC2

PALATOSQUISIS O PALADAR HENDIDO MYH3

NORH1 RFC5 Retraso en el crecimiento y diarrea crénica

NOA1 muerte prematura

Cuernos
POLLED F1 PF Ausencia de cuernos
POLLED PC Ausencia de cuernos

COMISION TECNICA NOVIEMBRE 2023



NUEVO GEN RECESIVO BLIRD

=» Inmunodeficiencia a nivel de intestino

= SITUACION ACTUAL

» 7 de cada 100 terneras son portadoras
1 de cada 1000 homocigotas
= 34 animales identificados

Esta informacion solo la tenemos los que usamos el
chip EuroGMD que disenamos en Eurogenomics,
cada ano el chip se mejora

Estos problemas se pueden detectar gracias al
trabajo de los programas de cria y se pueden
gestionar facilmente en las granjas con genealogia y
mejor aln con gendmica

CONAFE
CENOVICD

SGMPG 15/11/2023



HAPLOTIPO RECUMBENCY

= 2905 Homocigotos Guardar los portadores de la mutacién publicados
2 Homocigotos MWEF (libre)
« 1 Animal Carrirer MW(C (Portador)
« 5 animales libres MWS (Homocigoto)
. 1633 ESPH |
. 86 ESPM Sacar el haplotipo y guardar en base de datos
=» 50314 Portadores HHM_F (Libre)
e 47 Carrier HHM_C (Portador con padre abuelo o bisabuelo portador de mutacion)
« 89 Libres HHM_CD el resto porque practicamente todos los animales de la raza
descienden de USAM0001964484
. 77 ESPH
. :13382 ESIS:’I\/I HHM _S (Portador Homocigoto con padre abuelo o bisabuelo portador de
mutacion)
= 205950 Libres HHM_SD el resto
« 1 Carrier . . B
. 1397 Libres Usar en CONAFEMAT e informar a centros para que analicen la mutacion
. 133958 (Patente 105)
7158 ESPM Duda éInformar a ganaderos??
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fl.l/ J/ REGISTRO AUXILIAR “A” EVALUABLES

Se considerara calificable y evaluable
= 239 animales podria entrar en genéticamente la hembra inicialmente en RAA, si:

4 este sistema Es apta. | |
Se le ha determinado mediante SNPs tanto

padre como abuelo materno.
ANIMAL PAD |PADREOK MAD IMADREOK AbP [AbP_OK |AbM lAbM OK |

ES000308710125 new ESPM9204932282 Desc ESPH3304498958

new USAMO0069087180

ES000308747571 new ESPM9205097044 Desc ESPH3305101165 new ESPM9204824754

ES000807060793 new CANMO0006961162 Desc - = = new CANMO0006588867
ES000813571030 new DEUMO0539843407 Desc - = = new ESPM9202195610
ES000814818865 new NLDM0916132992 Desc - - - new ESPM9204487906
ES000903175791 new NLDMO0227347061 Desc - - - new NLDM0460508522

ES000905510374 new 840M3123606896 Desc ESPH0804622035 new GBRM6652700544

ES010308076292 new CANMO0012648423 Desc - - = new 840M3009554569
Jornada AFNA 30 de marzo de 2023




= https://www.revistafrisona.com/Noticia/la-conferencia-mundial-de-raza-holstein-2023-
celebrada-en-francia-repasa-los-avances-cientificos-de-la-raza-y-la-ganaderia-de-
vacuno-lechero
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