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Incremento de ICO debido al Padre
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Nimero de registo | ESPM 1505288905 | Nombre |CMP GABRIELLE DE CHANEL ET Sexo | Macho v
Indices Genéticos Otros datos Evertos Premios/Méritos Enfermedades Servicios Recesivos

Datas Generales Genealogia Transferencias Leche Cubriciones Calficaciones Filiacian Genctipos Descendencia
Genealogia Patema
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Genomics

for reliable cattle breeding
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Evolucion Genotipado VVacas Espanolas en USA
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Ejemplo 83 Toros

J\ o Toros evaluados en Abril de 2017 cuando no tenian ninguna hija con datos

(Gendémica + Indice de Pedigri )

D * Esos mismos toros cuando en Diciembre de 2019 tienen al menos 100 hijas

en produccion y tipo y mas del 90% de Fiabilidad




KL y = 0,8954x - 46,323
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ICO 2016 vs ICO 2022 "
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Kilos a 305 dias en Primera Lactacion

« KL

« KP

« ICO

9% de Grasay Proteina (en contra)
 Angulosidad
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« DA

Produccion Vitalicia
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« LONGEVIDAD

« KL

 RCS

o PATAS

« UBRE

« TIPO

« KPyKG (enla corregida)
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Ejemplo 60 animales genotipados
en las dos escalas
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Los indices pueden varian un poco porque cada uno tiene diferentes caracteres,
pero la realidad es que todos son bastante similares
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Los indices pueden varian un poco porgue cada uno tiene
diferentes caracteres, pero la realidad es que todos son
bastante similares
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VACA PEZONES CORTOS (1-3)
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Cristina Ortiz (Revista Frisona 246)
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Francisco Pefiagaricano , especialista en gendmica del vacuno lechero y profesor del
Department of Animal and Dairy Sciences de la Universid ad de Wisconsin-Madison
(EE.UU.), particip6 en el bloque de gendmica organizado en el Congreso Mundial de Buiatria
(World Buiatrics Congress WBC), que celebra su 312 edicion en el Palacio Municipal de
Congresos de IFEMA Madrid del 4 al 8 de septiembre
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Cambios en posiciones

Desaparecen algunos SNPs

Cambios en los SNPs usados en evaluacion (Validacion previa)

Uso de SNPs de la parte comun en evaluacion (hasta ahora solo los del 50K)

Imputacion de todos los genotipos antiguos al nuevo mapa

* Los 220.000 genotipos estarian en EuroGMD V3 y en unos meses en
EuroGMD V4

« Todos los animales genotipados podrian tener todos los recesivos y
mutaciones con independencia del chip usado (Validacion previa)












e Por dias en leche
 Diferencias entre vacas



Bastante avanzado












